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武陵山区传统村落文化遗产景观基因 

组图谱构建及特征分析 
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（湖南师范大学 旅游学院，中国湖南 长沙 410081） 

【摘 要】：文化遗产景观基因研究及其图谱构建是文化地理学的重要研究方向。传统村落是在特定的地域文化

背景下形成并保留至今的典型乡村聚落，是地域传统文化传承的重要空间载体，地域文化集中体现在传统村落内的

文化遗产景观之中，因此传统村落是开展地域文化遗产景观基因组图谱研究的重要抓手。文章基于聚落景观基因组

图谱建构方法，以武陵山区 30 个典型传统村落为研究对象，构建了 4 类传统村落文化遗产景观基因组图谱，并对

各类图谱进行了详细图解和特征解析。文章旨在通过图谱构建，厘清传统村落文化遗产景观基因的排列结构和基本

空间分布特征，为传统村落文化遗产景观的保护、再现与振兴乡村提供科学依据，为后续文化遗产景观基因信息链

修复、区域景观划分等相关研究奠定基础。 
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文化景观是文化地理学的研究主题之一。索尔认为文化景观是任何特定时期内形成的构成某一地域特征的自然与人文因素

的综合体，它随人类活动的作用不断变化，并主张将此释义作为文化地理学的研究核心[1]。二十世纪下半叶，现代遗产保护运动

在全球范围内广泛开展，深入到历史与自然相交接的领域，即文化景观的保护。世界遗产委员会于1992 年正式将具有突出、普

遍价值和特定地域文化特征的“文化景观”列为遗产单列项，亦称为“地域文化遗产景观”，目的在于保护文化遗产景观表征

的地域传统文化[2,3,4]。传统村落是在特定的地域文化背景下形成并保留至今的典型乡村聚落，是地域传统文化传承的重要空间载

体，地域文化集中体现在传统村落内的文化遗产景观之中，因此传统村落成为开展地域文化遗产景观基因组图谱研究的重要抓

手[4,5]。党的十九大报告指出，“乡村振兴，既要塑形，也要铸魂”，乡村振兴，文化振兴是关键，乡村文化振兴，也需要塑形与

铸魂。乡村文化是乡村发展与振兴的血脉与灵魂。然而，在快速城镇化冲击下，传统村落面临消失危机，许多极具价值的乡土文

化遗产景观逐渐消失。开展传统村落文化遗产景观基因组图谱研究，对景观各要素之间的关系与特征进行科学探索，为传统村落

的保护、再现与发展提供科学参考，使传统村落成为乡愁记忆的真实承载，成为乡村振兴、文化自信的活力呈现。 

生物学中的基因是指存在于染色体上作直线排列的基本信息单元。国外学者将生物基因概念引用到文化传承与保护中。1950

年代，AlfredL.Kroeber 等提出文化基因概念，用来表达文化传播的基本单元[6];Taylor 将文化基因概念引入到传统聚落中，为

传统聚落文化景观特征研究提供了新的视角
[7]
;Conzen 尝试用植物学理论方法提取聚落中平面形态和立体结构的共同基因

[8]
。但

国外学者的研究并未涉及聚落景观基因图谱构建。国内学者刘沛林等结合生物学、文化生态学和文化地理学理论创造性地提出

聚落文化景观“基因图谱”概念[9,10,11,12,13,14]，总结得出景观基因理论的基本框架，之后不少学者沿用此理论构建了不同区域尺度
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传统聚落景观基因图谱，如川西地区[15,16]、大湘西地区[17]、徽州[18]、古城镇[19]等地区传统聚落景观基因图谱的构建。2015 年，胡

最等将生物基因组图谱的基本原理和表达方式引进聚落景观基因研究，提出聚落景观基因组图谱概念，阐明了聚落景观基因、景

观基因组、景观基因组图谱之间的相互关系，从空间分布视角构建了 3类湖南省传统聚落景观基因组图谱，并分析了传统聚落的

群系性特征[13,20]；王兴中等从文化生态学视角，基于文化遗产景观基因排列结构与古地理风水环境理念两个方面构建了单个聚落

文化遗产形制景观基因组图谱[21]；翟洲燕等结合上述研究，构建了“遗产信息图谱”“空间序列图谱”“分布模式图谱”和“地

理格局图谱”4种类型的传统村落文化遗产景观基因组图谱体系[3,5,22]；向远林等以陕西窑洞传统乡村聚落为研究对象，在已有研

究基础上，构建了窑洞聚落典型院落图谱和院落模式图谱[23]。 

综上所述，目前学者们对于区域层面传统村落文化遗产景观基因组图谱的研究甚微。鉴于此，本文借鉴聚落景观基因组图谱

建构方法，以武陵山区 30个典型传统村落为研究对象，构建4类传统村落文化遗产景观基因组图谱，并对各类图谱进行详细图

解和特征解析。通过图谱构建，厘清传统村落文化遗产景观基因的排列结构和总体空间格局特征，分析传统村落文化遗产景观的

地域文化特征，为传统村落文化遗产景观的保护、再现与民族地区乡村振兴提供科学依据。提取构建得到的文化遗产景观基因图

谱信息，对于避免传统村落文化遗产景观基因流失和景观消亡具有重要意义，也为后续文化遗产景观基因信息链修复、区域景观

划分等相关研究奠定一定基础。 

1 传统村落文化遗产景观基因组图谱构建的基础与流程 

1.1 传统村落文化遗产景观基因组图谱体系及构建流程 

文化遗产景观基因组由全部文化遗产景观基因的排列结构及它们之间的分布模式共同构成[5]。根据表达内容，从“单个传统

村落、多个传统村落、特定研究区域”三个层次构建了文化遗产景观基因组的“遗传信息图谱、空间序列图谱、分布模式图谱、

空间格局图谱”四种类型图谱体系。 

单个传统村落文化遗产景观基因组图谱层次包括遗传信息图谱和空间序列图谱。遗传信息图谱主要描述单个传统村落文化

遗产景观基因组的排列结构，具体而言，文化生态学认为文化景观的生态结构包括“缀块—廊道—基底”三个层次，将此三层次

结构拓展到文化遗产景观基因组图谱的建构上，文化遗产景观基因则对应有文化遗产景观基因元、文化遗产景观基因链、文化遗

产景观基因形三个图谱层次，基因元（缀块）是文化遗产景观基因的最小单位，若干基因元依据特定文化内涵排列组合构成基因

链（廊道），若干基因链排列组合成为基因形（基底）。按照文化遗产景观基因“元—链—形”的模式构建单个传统村落文化遗产

景观组的遗传信息图谱。空间序列图谱主要描述单个传统村落文化遗产景观基因组的空间分布规律。多个传统村落文化遗产景

观基因组图谱层次指构建抽象的分布模式图谱，其描述了多个传统村落文化遗产景观基因组空间布局的共性特征。特定研究区

域文化遗产景观基因组图谱层次则是构建空间格局图谱，表达研究区内不同类型文化遗产景观基因组的地理分布格局特征。 

武陵山区传统村落文化遗产景观基因组图谱构建具体研究流程为：①结合收集的研究资料，按照“内在唯一性、外在唯一

性、局部唯一性、总体优势性”的原则，采用元素、图案、结构和含义提取方法，识别和提取传统村落文化遗产景观基因，构建

遗产性景观基因组的遗传信息图谱和空间序列图谱。②分析对比各传统村落文化遗产景观基因组的空间序列图谱，进行模式分

类提取，绘制文化遗产景观基因组分布模式图谱。③基于研究对象的宏观地理空间分布，得出遗产性景观基因组的空间格局图

谱，并分析各类图谱的基本特征。 

1.2 研究区域与数据来源 

武陵山区位于 25°86'N～31°40'N,107°07'E～112°03'E之间，横跨湘渝鄂黔四省区，总面积达17.18 万 km2，是国家最

大的连片特困区。境内峰岭叠嶂，山谷相间。气候属于亚热带季风湿润性类型，四季分明，降水丰沛。片区历史悠久，是人类文

明的发源地之一，现已发现多处旧石器时代和新石器时代遗址，也是濮文化、苗文化、汉文化等多种文化的发祥地。境内包括土
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家族、苗族、侗族等 30多个世居少数民族，是多民族聚居区。这里山同脉、水同源、树同根、人同宗、民同俗，黔中文化、巴

蜀文化、荆楚文化，相互交织，碰撞融合、相互影响，形成独特的自然地理环境和深厚的人文历史底蕴，使得武陵山区孕育出众

多珍贵的传统村落及其文化资源，被称为我国保存完好的成片传统村落基因库，是传统村落文化的“博物馆”，是中华民俗文

化、传统村落景观文化的重要研究基地。 

本文从住建部公布的前四批《中国传统村落名录》中，兼顾传统村落分布均衡性、研究资料完备性、村落类型完整性、地域

文化多样性等原则，选择了 30 个典型传统村落作为研究对象（图 1）。利用 BIGEMAP 地图下载器收集了 30 个传统村落的卫星遥

感影像和街区数据，基础地理数据主要来源于国家基础地理信息网站。收集整理了《湖南省传统村落·第一卷》《贵州传统村落

全景录》《土家族：湖南永顺县双凤村调查》等书籍资料，从中国传统村落数字博物馆中获取了大量传统村落相关文字资料和数

据资料，并结合适量野外实地调查，共同作为图谱构建及特征分析的基础数据。运用ArcGIS 软件作为技术平台，绘制武陵山区

传统村落文化遗产景观基因组图谱。 

 

图 1武陵山区传统村落空间分布 

2 武陵山区传统村落文化遗产景观基因组图谱构建结果及特征分析 

2.1 单个传统村落文化遗产景观基因组图谱构建——以双凤村为例 

双凤村位于武陵山区腹地的湖南省永顺县大坝乡，自李唐建村，至今已有两千多年的历史。1956 年，著名民族学家、考古

学家潘光旦教授来到永顺双凤村考察，发现这里的语言、习俗、建筑、民间文化等非常有特点，是中国保存最完整的土家族民俗

文化村之一，保留着土家族最原始的民族文化特点，是土家族现存为数不多的民族古文化遗存地，至今仍保留着自身的民风习

俗，是中国土家族上千年历史文化的再现和缩影。双凤村为确立土家族成为单一的民族提供了重要佐证，被社会各界誉为中国

“土家第一村”。当地居民主要由彭姓、田姓组成，村落分为三个村民小组。双凤村地理位置偏僻，三面环山，长期闭塞状态使

得外部世界对双凤村风土人情产生的影响较小，因此双凤村较好地保存了自己的民族特色，土家族的语言、民居、习俗、风情保

存完整。2012年双凤村被载入第一批中国传统村落名录，2020 年入选第七批中国历史文化名村。因此，选取双凤村作为文化遗

产景观基因组图谱构建的案例区具有较强的代表性和典型性。 

2.1.1 双凤村文化遗产景观基因组的遗传信息图谱 
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借鉴王兴中等[21]的相关研究，从古地理学风水理念控制下的地域文化遗产景观表现形制入手，建立双凤村文化遗产景观基

因组的遗传信息图谱。在识别和提取文化遗产景观基因基础上，基于遗产性景观基因元—基因链—基因形三个结构层级，建立双

凤村文化环境遗产景观基因（“筑村有易”）和文化遗产景观基因（“宅邸有易”）两种形制的遗传信息图谱。其中，文化环境

遗产景观遗传信息图谱衍生为“村势有罗”“村形有灵”“村内有礼”等亚类型文化环境遗产景观基因形制，文化遗产景观遗

传信息图谱包括（平面）合院图谱和（立体）马头墙、或屋顶与吻兽图谱。 

2.1.2 双凤村文化遗产景观基因组的空间序列图谱 

基于文化遗产景观基因的空间分布视角，建立了双凤村文化遗产景观基因组的空间序列图谱（图 2）。由图可知，双凤村文

化遗产景观基因组总体空间布局特征为：村落建于山顶凹处，三面环山，依托自然环境形成了天然壁垒；双凤村山体走势为西南

至东北向，依山而建；寨门为村落入口，位于半山腰；传统民居沿主干道、水系发散分布；摆手堂、土王祠等主体性公共建筑位

于村落中心，且正门以风雨桥作为过渡，使其在村落中更为瞩目，侧面反映出祠堂在双凤村占有重要地位。 

 

图 2双凤村文化遗产景观基因组空间序列图谱 

2.2 多个传统村落文化遗产景观基因组图谱构建—分布模式图谱及其特征 

构建武陵山区各传统村落文化遗产景观基因组的空间序列图谱，识别文化遗产景观基因组空间分布的共性特征，将其归纳

为带枝式、组团式、阶梯式、向心封闭式、自由排列式五种分布模式，并建立了相应的分布模式图谱。分布模式图谱主要有以下

特征：①带枝式，文化遗产景观基因沿河流、道路等交通干线分布或者受地形影响沿着山谷分布，以带状布局为主，伴有树枝状

延伸，以唐家观村和大湾村为代表。唐家观村位于资水河岸，依托便捷的航运交通，商贸业发展迅速，文化遗产景观基因沿着资

水河岸分布，形成“一”字形布局；大湾村位于四面环山的狭长谷地中，文化遗产景观基因沿着山谷呈带状分布。②组团式，文

化遗产景观基因根据姓氏、宗族等分成组团，以六合村为代表。六合村为朱姓、黎姓、魏姓、张姓等家族聚居村落，在捞车河畔

形成“张家寨”“朱家寨”“魏家寨”“黎家湾”“拉卡车”“河边”六寨鼎立的局面。③阶梯式，村落依山而建，文化遗产景

观基因沿等高线呈阶梯状布局，以地习村为代表。④向心封闭式，文化遗产景观基因组拥有明确的边界和聚集核心，以板栗村为

代表。板栗村四面环山的自然条件构成了村落边界，传统民居以活动广场为中心，呈环状布局。⑤自由排列式，遗产性景观基因

组受自然地理环境条件的限制，没有一定的分布规则，以下团村为代表。下团村文化遗产景观基因依地形呈自由分散格局。 

2.3 研究区的空间格局图谱及其特征 

按照遗产性景观基因组的分布模式对武陵山区 30 个典型传统村落分类，进一步绘制了遗产性景观基因组的空间格局图谱
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（图 3）。其特征包括：①从类型上看，文化遗产景观基因组的分布以向心封闭式（9个）和组团式（7个）为主，其次是阶梯式

（5 个）、带枝式（5 个）和自由排列式（4 个）。侧面反映出姓氏宗教文化和地形地貌对武陵山区传统村落的空间布局具有重要

的影响，交通条件也是主要影响因素。②从地理格局上看，阶梯式主要分布在山地丘陵区，景观基因组根据复杂的山势环境沿山

体等高线布局；向心封闭式集中分布在湘西地区；组团式主要分布在湘西地区和黔东北地区；带枝式通常沿着航运河道、官道、

驿道等重要的交通干线扩展；自由排列式在传统村落中较少，且分布较为分散。 

3 结论与讨论 

本文借鉴聚落景观基因图谱的研究成果，以武陵山区 30个典型传统村落为研究对象，构建了四种类型的传统村落文化遗产

景观基因组图谱，并对各类图谱进行了详细图解和特征解析。主要结论如下：①从三个层次建立了四种类型的传统村落文化遗产

景观基因组图谱，包括反映传统村落文化遗产景观基因排列结构的遗传信息图谱和反映文化遗产景观空间布局结构的空间序列

图谱、分布模式图谱以及空间格局图谱。②以双凤村为例，识别和提取文化遗产景观基因，从文化遗产景观构成与古地理风水环

境理念两个方面建立了单个传统村落文化遗产景观基因组的遗传信息图谱，并从空间分布视角绘制了双凤村文化遗产景观基因

组的空间序列图谱，在此基础之上厘清文化遗产景观基因组的空间布局规律，构建了武陵山区 30个典型传统村落文化遗产景观

基因组的分布模式图谱和空间格局图谱。 

武陵山集中连片特困山区传统村落在快速城镇化冲击下，出现过度商业化、古建筑损毁、人去楼空等现象，地域文化遗产景

观破坏严重。通过文化遗产景观基因组图谱构建研究，既可以探讨传统村落文化遗产景观的地域文化特征，也可以为传统村落文

化遗产景观的保护、再现与利用提供科学依据和技术支撑。首先，相关研究。遗传信息图谱按“基因元—基因链—基因形”的层

次表达文化遗产景观基因的排列结构，当传统村落文化遗产景观遭到破坏，综合对比已经构建好的图谱，可从三个层次相应修复

遗产性景观基因使其达到历史时期的完整形态，使文化遗产景观重现于现实的地域文化结构中。其次，分布模式图谱提取总结了

传统村落文化遗产景观组的分布特征与规律，将带有浓郁地方特色的传统村落规划理念和方法应用于当代新农村发展规划中，

能够很好地解决村落转型发展过程中地方特色遗失问题，使得中国村落景观拥有自己独有的特色。再次，基于图谱所提取的景观

基因信息，积极赋能传统村落的发展，把传统村落打造成为文化大本营、旅游枢纽及“宜居宜业宜游”的乡土家园，从而带动当

地的乡村旅游发展，把当代科技、现代产业发展带来的资金流、人才流、信息流、商流物流注入乡村，激发内生动力，从而提升

当地群众的收入水平，让传统焕发生机，更好地绽放时代的魅力，带动民族地区区域连片发展，最终达到保护和振兴传统乡村聚

落的目的。但本文仍存在不足之处：①武陵山区地域广大，传统村落数量众多，对整个区域文化遗产景观基因组的研究还不够全

面系统。②文化遗产景观基因组图谱构建只是初步基础研究，之后将重点关注传统村落文化遗产景观基因信息链修复、区域景观

区划等 
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图 3武陵山区传统村落文化遗产景观基因组空间格局图谱 
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